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PRZEDMOWA

Pierwsze wydanie Biologii molekularnej bakterii
ukazato si¢ w roku 2006, czyli 9 lat temu. Od te-
go czasu w badaniach mikrobiologicznych doko-
nano ogromnego postepu, co byto mozliwe dzieki
dynamicznemu rozwojowi metod molekularnych,
a w szczegodlnosci opracowaniu i upowszechnieniu
wysokoprzepustowych technik sekwencjonowania
DNA. W roku 1995 zsekwencjonowano pierwszy
genom bakteryjny. Dziesi¢¢ lat pdzniej znaliSmy
juz sekwencje nukleotydowe blisko 300 genomow,
a w kolejnym dziesi¢cioleciu — ponad 30 tysigcy,
w tym ponad 2200 genoméw roéznych szczepdw
Escherichia coli! Analizy tak duzej ilosci danych
uzyskanych w projektach genomowych i meta-
genomowych sa kopalnia wiedzy o mikroorgani-
zmach, w tym takich, ktérych nie potrafimy jesz-
cze hodowa¢ w warunkach laboratoryjnych.

Wymiernym efektem rozwoju badan z dziedzi-
ny mikrobiologii byto pojawienie si¢ wielu nowych
naukowych czasopism mi¢dzynarodowych, publi-
kujacych prace na temat prokariotow, znajduja-
cych si¢ na prestizowej liScie ISI — Journal Citation
Reports. Ich liczba wzrosta z 89 w roku 2006 do
119 w roku 2014. Na tej liscie, co nas bardzo cie-
szy, znajduja si¢ obecnie trzy polskie czasopisma,
w tym dwa poswiecone bakteriologii.

W potowie 2014 roku Wydawnictwo Naukowe
PWN zwrdcilo si¢ do nas, redaktorow pierwsze-
g0 wydania, z propozycja przygotowania nowego,
zmienionego wydania Biologii molekularnej bakte-
rii. Wydanie to miato uzyskac bardziej nowoczesny
format. Odpowiedz byla oczywiscie pozytywna, bo

cho¢ podstawowe informacje o bakteriach, przede
wszystkim dotyczace ich budowy i metabolizmu,
zmienity si¢ stosunkowo nieznacznie, to w innych
dziedzinach wydarzylo si¢ wiele nowego. Tak po-
wstalo obecne, drugie wydanie, w ktorym uaktual-
niono wigkszo$¢ informacji, a takze wprowadzono
niezbgdne uzupelnienia, chociaz zakres tych zmian
byt nieco ograniczony objetoscia ksigzki.

Do grona autorow dotaczyt dr Lukasz Dzie-
wit, adiunkt w Instytucie Mikrobiologii UW, ktory
w rozdziale 1 opisat zagadnienia zwigzane z me-
tagenomika oraz molekularnymi metodami iden-
tyfikacji 1 klasyfikacji mikroorganizmow. W roz-
dziale 2 szeroko omowione zostaly nowe odkrycia
dotyczace wielokomérkowych spotecznosci bak-
teryjnych, w rozdziale 3 za$, na podstawie wyni-
kow najnowszych badan, na nowo opisano mety-
lo- i metanotrofie, a takze uzupetniono wiadomosci
o metabolizmie bezwzglednych beztlenowcow.
W rozdziale 4 przedstawiono nowe spojrzenie na
strukture genomdéw bakteryjnych, z uwzglednie-
niem chromidéw, niedawno wyrdznionej grupy
replikondw o mozaikowej strukturze, a w 5 — omo-
wiono ostatnie odkrycia dotyczace udziatu sSRNA
w regulacji ekspresji genow.

Najwigksze zmiany w poréwnaniu z pierw-
szym wydaniem sa w rozdziale 6, ktéry przed-
stawia zarowno zaktualizowang klasyfikacje, jak
i charakterystyke poszczegélnych grup ruchomych
elementow genetycznych, w tym elementow inte-
grujacych z DNA oraz mobilnych intronéw i inte-
in, a takze nowo poznane mechanizmy i bariery
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horyzontalnego transferu genéw. W rozdziale 7,
dotyczacym wirusow bakteryjnych, przedstawio-
no podstawy nowej taksonomii bakteriofagow.
W rozdziale 8 wprowadzono pojecie mikrobiomu
1 opisano pokrotce Human Microbiome Project
(w ostatnich 10 latach opublikowano prawie 16 ty-
sigcy prac na temat zespotow mikroorganizmow
zamieszkujgcych organizm cztowieka). Dodatkowo
zamieszczono w nim najnowsze informacje na te-
mat uktadow sekrecji bakterii patogennych, a takze

dotyczace oddziatywania patogendéw z komorkami
organizmu gospodarza.

Na koniec, chcieliby$my serdecznie podzigko-
wac dr hab. Nadziei Dreli za konsultacje terminéw
z zakresu immunologii 1 mgr. Jakubowi Czarnec-
kiemu za jego tworczy wktad do podrozdziatu do-
tyczacego metylotrofii.

Warszawa 1 Seattle, kwiecien 2015
Jadwiga Baj i Zdzistaw Markiewicz
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